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Introduccidn: P. aeruginosa es una bacteria ambiental ubicua
patégena oportunista del human por excelencia. Es de
particular relevancia como agente causal de Infecciones
Asociadas a la Atencidn a la Salud (IAAS) debido a la multitud
de factores de virulencia y mecanismos de resistencia que
posee la bacteria codificados tanto en el genéforo como en
elementos genéticos adquiridos por transferencia horizontal
de genes. La adquisicién de estos Ultimos podria considerarse
una ventaja para el microorganismo, sin embargo, la entrada
de elementos genéticos externos a la célula es un proceso
regulado por el sistema CRISPR/cas.

Justificacién: P. aeruginosa es considerado el patégeno
oportunista mas temido debido a la diversa gama de factores
de virulencia y mecanismos de resistencia a antimicrobianos
que posee. La caracterizacion de diferentes cepas de P.
aeruginosa provenientes de aislados clinicos de pacientes
hospitalizados para determinar la presencia o ausencia de
algunos de los factores de virulencia relacionados con su
patogenicidad y su relacién con la presencia o ausencia del
sistema CRISPR/cas en dichas cepas es de gran interés debido
a la importancia clinica que la bacteria representa a nivel
nacional e internacional.

Hipétesis: Las cepas de P. aeruginosa provenientes de
aislados clinicos expresan diversos factores de virulencia y
mecanismos de resistencia a antimicrobianos intrinsecos o
adquiridos. Por lo tanto, la presencia de dichos elementos
codificados en material genético extracromosomal tiene
correlacion con la presencia del sistema CRISPR/cas.

Objetivo General: Caracterizar 100 cepas diferentes de
Pseudomonas aeruginosa aisladas  de pacientes
hospitalizados.

Metodologia: Se trabajard con 100 aislados clinicos
provenientes de pacientes hospitalizados en distintas clinicas
del municipio de Gémez Palacios, Durango, previamente
identificadas. Se analizard la sensibilidad a antimicrobianos
con base en lo establecido por el CLSI, 2017. Se tipificardn
molecularmente por la técnica ERIC-PCR, se analizard la
formacién de biopelicula de las cepas por los métodos de
Rojo Congo, Antrona y Microscopia electrénica de Barrido. Se
analizard el perfil de pldsmidos de cada una de las cepas. Se
detectardn los genes mucA y toxA mediante la PCR de punto
final. Finalmente se detectard la presencia del sistema
CRISPR/cas en las cepas y se relacionara con los resultados
obtenidos de la sensibilidad a antimicrobianos y la presencia
de los factores de virulencia.

Alcance: Los resultados obtenidos ampliaran el panorama de
las infecciones de importancia clinica causadas por cepas de
P. aeruginosa comlUnmente aisladas de centros de salud, y
podria aportar informacién valiosa para la mejora del manejo
o tratamiento de dichos pacientes.
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